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جدا شده از  Pseudomonas syringae pv. syringaeهاي ناسایی و بررسی تنوع ژنتیکی جدایهش :نامه عنوان پایان
 rep-PCRدار در خوي و مرند با استفاده از روش درختان میوه هسته

  وردکتر رضا خاك: راهنما داتاس
  دکتر ناصر مهنا –دکتر مهدي ارزنلو : استادان مشاور

 شناسی گیاهی بیماري: گرایش           گیاهپزشکی -کشاورزيمهندسی  :رشته      کارشناسی ارشد  : مقطع تحصیلی

  کشاورزي :دانشکده                                                                                                                 تبریز: دانشگاه
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، درختان rep-PCR، شانکر باکتریایی، تنوع ژنتیکی، Pss (Pseudomonas syringae pv. syringae( :کلید واژه
  دارمیوه هسته

 چکیده

زاي گیاهی بوده که باعث بروز از عوامل مهم بیماريیکی  Pss (Pseudomonas syringae pv. syringae(باکتري 
-این درختان وارد می هو خسارت قابل توجهی ب شودمیدار شانکر، لکه برگی و سرخشکیدگی در درختان میوه هسته

هاي دار مناطق مختلف شهرستاناز برخی باغات درختان میوه هسته 1388- 1390هاي طی این تحقیق، در سال .کند
هاي هایی از بافتو تبریز بازدید صورت گرفت و نمونه) یامپمرند، کشکسراي و ( و مرند) و فیرورقخوي (خوي 
در . ي برگ، تنه، شاخه و سرشاخه هاي داراي علائم شانکر درختان میوه و مشکوك به بیماري جمع آوري شدآلوده

هاي بیوشیمیایی، آزمون بر اساس تستجدایه  53ها باکتریایی جمع آوري شد، که از بین آني جدایه 285مجموع 
جفت  752ي قطعه Pssهاي تمامی جدایه. ي مثبت جداسازي شدندبه عنوان نمونه syrBزایی و وجود ژن بیماري

ژنومی استخراج و  Pss ،DNAهاي به منظور بررسی تنوع ژنتیکی بین جدایه .تکثیر نمودند syrBبازي را با آغازگر 
و  REP1R ،REP2 ،ERIC1R ،ERIC2و با آغازگرهاي  rep-PCRی مراز با روش اي پلدر واکنش زنجیره

BOXA1R درصد تفکیک شد 5/1هاي تکثیر شده، با الکتروفورز روي ژل آگارز محصول. مورد استفاده قرار گرفتند .
 ,F(روه اصلی درصد، به شش گ 68سطح تشابه ها در اي با آغازگرهاي مذکور، نشان داد که جدایهنتایج تجزیه خوشه

E, D, C, B, A( گروه اول. تفکیک شد )A (گروه . ي شاهد بود، که از گندم جداسازي شده بودفقط شامل جدایه
شامل تمامی ) C( گروه سوم. شامل سه جدایه از مرند، چهار جدایه از خوي و یک جدایه از فیرورق بود) B( دوم

. هاي خوي و فیرورق بودشامل جدایه) D( گروه چهارم. ند بودهاي مري جدایههاي کشکسراي به همراه بقیهجدایه
هاي حاصل از داده .هاي تبریز بودفقط شامل جدایه) F( هاي پیام و گروه ششمفقط شامل جدایه )E( گروه پنجم

دار را، بر اساس منطقه از هم تفکیک دست آمده از درختان میوه هستهبه Pssهاي توانست، جدایه rep-PCRروش 
. هاستها بیشتر از بین جمعیتها نیز، نشان داد که تفاوت ژنتیکی درون جمعیتي واریانس مولکولی دادهتجزیه .کند

-هاي مختلف درختان میوه هستهجداسازي شده از میزبان Pssهاي نتایج، نشانگر وجود تنوع ژنتیکی بالا، درون جدایه

  .دار در مناطق متفاوت بود
 



. 
 

 
   

 فهرست مطالب

 عنوان فحهص

2  
 

 مقدمه

 بررسی منابع: فصل اول  7

 داردرختان میوه هسته -1-1  8

 داربیماري شانکر باکتریایی درختان میوه هسته -1-2  9

 Pseudomonasخصوصیات باکتري جنس  -1-3 9

 بر اساس خصوصیات بیوشیمیایی  Pseudomonasهايشناسایی گونه -1-4 11

 Pseudomonas syringae pv. syringaeیی پاتوار خصوصیات بیوشیمیا -1-4-1 13

  Pseudomonas syringae pv. syringaeخصوصیات باکتري شناسی پاتوار -1-4-2 15

 Pseudomonas syringae pv. syringaeموقعیت تاکسونومیکی  -1-4-3 15

  Pseudomonas syringaeساختار ژنومی -1-5 16

 Pseudomonas syringae pv. syringaeساختار ژنومی  -1-5-1 16

 Pseudomonas syringae pv. syringaeحضور پلاسمید در  -1-5-2 17

 دارعلایم بیماري شانکر باکتریایی درختان میوه هسته -1-6 17

 آلودگی جوانه -1-6-1 19

  آلودگی گل -1-6-2  19
  آلودگی برگ -1-6-3  20
  آلودگی میوه -1-6-4  20
 بانیي میزدامنه -1-7 22

 چرخه ي بیماري -1-7-1 22

 Pseudomonas syringae pv. syringaeفعالیت هسته یخی در  -1-8 24

 هاي مولد هسته یخ عوامل موثر در فعالیت باکتري -1-8-1 25

 
 



. 
 

 
 Pseudomonas syringae pv. syringaeهاي تولید شده توسط فیتوتوکسین -1-9 26

 Pseudomonas syringae pv. syringaeتخصص میزبانی در  -1-10 27

 لزوم بررسی تنوع ژنتیکی -1-11 28

 Pseudomonas syringae pv. syringaeبررسی تنوع ژنتیکی در  -1-11-1 29

 بررسی تنوع ژنتیکی با استفاده از صفات فنوتیپی -1-11-2 30

 هاي بیوشیمیایی، مورفولوژیکی و سرولوژیکیروش -1-11-2-1 30

 زایی و تولید سرینگومایسینهاي بیماريآزمون -1-11-2-2 31

 هاي مولکولیبررسی تنوع ژنتیکی با استفاده از روش -1-11-3 33

 rep-PCRنشانگر  -1-11-3-1 34

 .Pseudomonas syringae pvبررسی تنوع ژنتیکی باکتري -1-11-3-2 36

syringae  با استفاده ازrep-PCR  
 

 ها مواد و روش: فصل دوم 41

 نمونه برداري -2-1 42

 جداسازي باکتري -2-2 42

 هاخالص سازي جدایه -2-3 43

 هانگهداري جدایه -2-4 43

 ها در آب مقطر استریلنگهداري جدایه -2-4-1 43

 ها در پتري حاوي محیط کشتنگهداري  جدایه -2-4-2 44

 هاآزمون بیوشیمیایی و فیزیولوژیکی براي شناسایی جدایه -2-5 44

 آزمون فوق حساسیت بر روي توتون -2-5-1 44

 آزمون زیست سنجی تولید توکسین -2-5-2 45

  هازایی جدایهاثبات بیماري -2-6 45
 مایه زنی باکتري بر روي برگ -2-6-1 46

 هاي جوانمایه زنی باکتري بر روي سرشاخه -2-6-2 46

 



. 
 

 PCRژنومی جهت استفاده در  DNAاستخراج  -2-7 47

 استخراج شده  DNAبررسی کمیت  -2-7-1 48

 استخراج شده DNAبررسی خلوص  -2-7-2 48

 استخراج شده DNAرقیق سازي  -2-7-3 49

 هاشناسایی مولکولی جدایه -2-8 49

 ها با استفاده از آغازگر اختصاصیشناسایی جدایه -2-8-1 49

 syrBژن با  PCRاي پلی مراز انجام واکنش زنجیره - 2-8-1-1 50

 PCRبررسی وجود آلودگی در واکنش  - 2-8-1-2 52

  PCRالکتروفورز محصولات  -2-9 53

 ERIC-PCRو  REP-PCR  ،BOX-PCRواکنش  -2-10 53

 DNAو الکتروفورز  PCRهاي مورد استفاده براي استخراج، مواد ومحلول -2-11 55

 )EDTA )PH=8مولار  5/0محلول  -2-11-1 55

 )TBE )5Xتهیه بافر  -2-11-2 55

 ي اتیدیوم برومایدتهیه -2-11-3 56

 بافر بارگیري -2-11-4 56

 )مارکر(نشانگر اندازه  -2-11-5 57

 ها، امتیازدهی به باندها و رسم درخت فیلوژنیآنالیز داده -2-12 57

  )AMOVA(تجزیه واریانس مولکولی  -2-13  58
    
  نتایج وبحث: فصل سوم  59
  هااسازي جدایهجد -3-1  60
  هاخصوصیات مورفولوژیکی، فیزیولوژیکی، بیوشیمیایی و بیولوژیکی جدایه -3-2  61
  زاییآزمون بیماري -3-3  63
  آزمون فوق حساسیت بر روي توتون -3-4  65
  هاي باکتریاییتولید توکسین در جدایه -3-5  65

 



. 
 

  Pssهاي ژنومی جدایه DNAنتایج حاصل از استخراج  -3-6  66
  استخراج شده DNAنتایج حاصل از تعیین کیفیت  -3-6-1  66
  syrBها با پرایمر اختصاصی ژن شناسایی جدایه -3-7  67
  rep-PCRبررسی تنوع ژنتیکی با استفاده از روش  -3-8  68
  REP-PCRژنومی حاصل از  DNAتنوع ژنتیکی  -3-8-1  68
  BOX-PCRژنومی حاصل از  DNAتنوع ژنتیکی  -3-8-2  71
  ERIC-PCRژنومی حاصل از  DNAتنوع ژنتیکی  -3-8-3  74
  ERIC-PCRو  REP-PCR  ،BOX-PCRهاي حاصل از آنالیز داده -3-8-4  77

  هاتجزیه و تحلیل آماري داده -3-9  79
  هاي مورد مطالعه براساس جمعیتتفکیک جدایه -3-10  83
  هامحاسبه تشابه و فاصله ژنتیکی بین جمعیت -1 -3-10  85
  )AMOVA(تجزیه واریانس مولکولی  -3-11  86
  بحث -3-12  88
  نتیجه گیري -3-13  95
 پیشنهادات -3-14 96

 منابع   98
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



. 
 

 
 

  Pseudomonas syringae pv. syringae  14برخی خصوصیات بیوشیمیایی  - 2-1جدول
  syrB  50 ژن توالی و نام آغازگر اختصاصی - 1-2جدول
  51  اي پلی مرازمواد لازم و مقدار هر یک براي تهیه محلول پایه واکنش زنجیره - 2-2جدول
  syrB   52با آغازگر  PCR زمان و دماي لازم براي مراحل مختلف - 3-2جدول
  REP-PCR, BOX-PCR, ERIC-PCR 54آغازگرهاي مورد استفاده براي واکنش  - 4-2جدول
  REP-PCR, BOX-PCR, ERIC-PCR  54 ي حرارتی براي انجام واکنشبرنامه - 5-2جدول
  61  دارهاي بدست آمده از درختان میوه هستهمشخصات جدایه - 1-3جدول
  63  دارجدا شده از درختان میوه هسته Pssهاي خصوصیات فنوتیپی جدایه - 2-3جدول
هاي حاصل مقدار ویژه، درصد واریانس هر مولفه و درصد واریانس تجمعی مولفه - 3-3جدول
  یه به مختصات اصلیاز تجز

81  

  83  ي جداسازيها براساس منطقههاي مربوط به آنها و جدایهجمعیت - 4-3جدول
  85  با احتساب اریبی Neiها براساس شاخص تشابه و فاصله ژنتیکی بین جمعیت - 5-3جدول
  86  بدون احتساب اریبی Neiها براساس شاخص تشابه و فاصله ژنتیکی بین جمعیت - 6-3جدول
  87  واریانس مولکولی هاي حاصل از تجزیهداده - 7-3ولجد

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



. 
 

 
 

  
  دارروي درختان میوه هسته Pssعلایم بیماري  - 2-1شکل 21
   Pss خصوصیات بیوشیمیایی باکتري - 1-3شکل 62
 زایی روي برگ زردآلو آزمون اثبات بیماري - 2-3شکل 64

 ي هلویی روي سرشاخهزاآزمون اثبات بیماري - 3-3شکل 64

 هاي توتونآزمون فوق حساسیت بر روي برگ - 4-3شکل 65

 هاي باکتري و ایجاد ممانعت از رشد قارچ تولید توکسین در جدایه - 5-3شکل 66

  Pssهاي استخراج شده از جدایه DNAاي از نمونه - 6-3شکل 67
 syrBبا آغازگر اختصاصی ژن  bp 752ي تکثیر قطعه - 7-3شکل 67

با استفاده از  REP-PCRژنومی حاصل از روش  DNAاثر انگشت ژنتیکی  - 8-3شکل 69
  REP2و  REP1Rآغازگرهاي 

دار به بدست آمده از درختان میوه هسته Pssجدایه  53دندروگرام بدست آمده از  - 9-3شکل 70
 REP-PCR ي شاهد، مربوط به ارتباط ژنتیکی، میان الگوي اثر ژنتیکی حاصل ازهمراه نمونه

با استفاده از  BOX-PCRژنومی حاصل از روش  DNAاثر انگشت ژنتیکی  -10-3شکل 72
    BOXA1Rآغازگر

دار به بدست آمده از درختان میوه هسته Pssجدایه  53دندروگرام بدست آمده از  -11-3شکل  73
  BOX-PCRز ي شاهد، مربوط به ارتباط ژنتیکی میان الگوي اثر ژنتیکی حاصل اهمراه نمونه

با استفاده از  ERIC-PCRژنومی حاصل از روش  DNAاثر انگشت ژنتیکی  -12-3شکل  75
  ERIC2و   ERIC1Rآغازگرهاي

دار به بدست آمده از درختان میوه هسته Pssجدایه  53دندروگرام بدست آمده از  -13-3شکل  76
  ERIC-PCRتیکی حاصل از ي شاهد، مربوط به ارتباط ژنتیکی میان الگوي اثر ژنهمراه نمونه

دار به بدست آمده از درختان میوه هسته Pssجدایه  53دندروگرام بدست آمده از  -14-3شکل  78
،  REP-PCRي شاهد، مربوط به ارتباط ژنتیکی میان الگوي اثر ژنتیکی حاصل از همراه نمونه
BOX-PCR  وERIC-PCR  

  



. 
 
 

    
براساس دو مختصات  P. syringae pv. syringaeهاي پراکنش دوبعدي جدایه -15-3شکل  82

  اصلی اول
براساس سه مختصات  P. syringae pv. syringaeهاي پراکنش سه بعدي جدایه -16-3شکل  82

  اصلی اول
  UPGMAاستفاده از روش  با POPGENEدندروگرام رسم شده توسط نرم افزار  -17-3شکل  84
س سه مولفه اصلی با استفاده از نرم افزار بر اسا Pssهاي پراکنش جدایه  -18 -3شکل  85

Genealex  
  نمودار درصد واریانس مولکولی -19-3شکل  87
    

   
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 



. 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

  

  

 

 

 

 

 



. 
 

یکی از پاتوارهاي مهم باکتري  Pss (Pseudomonas syringae pv. syringae(باکتري 

Pseudomonas syringae ي گیاهی گونه 180ي میزبانی وسیع بوده و در بیش از ي دامنهاست که دارا

دار، حبوبات، نیشکر، گندم، برنج و گیاهان دار، دانههاي متفاوت از جمله درختان میوه هستهاز جنس

  ).1986برادبري، (کند زینتی ایجاد بیماري کرده و خسارت وارد می

Pss دار است، که در تمامی مناطق اصلی پرورش ستهعامل بیماري شانکر باکتریایی درختان میوه ه

دار است که خسارت اصلی این بیماري، بیشتر روي درختان میوه هسته. درختان میوه در دنیا شیوع دارد

 تومیدس و همکاران،(باشد دار میي احداث باغات میوه هستهاز مشکلات اصلی و محدود کننده

ي کشت درختان ین بیماري تقریبا در تمامی مناطق عمدها). 2008فسکی، زسولیکوفسکا و سوبی ;2005

میوه وجود دارد و به عنوان عامل گموز، بلاست شکوفه، مرگ سرشاخه، سرخشکیدگی، بلایت جوانه 

هاي از نظر خسارت اقتصادي یکی از مهمترین بیماري). 1381اشکان، (و مهمیز شناخته شده است 

ي هاي میوهدرصد خسارت در باغ 75الی  10و باعث ایجاد رود دار به شمار میدرختان میوه هسته

هاي خراسان، مرکزي، گلستان، مازندران، تهران، این بیماري در استان). 2005اگریوس، (شود جوان می

- آذربایجان شرقی و غربی و همچنین کردستان از اهمیت بیشتري برخوردار بوده و همه ساله خسارت

، خسارت حاصل از این بیماري )1385قاسمی، (سازد ختان میوه وارد میهاي جبران ناپذیري را به در

ها ي شانکرها، زوال درخت و توسعهها یا مرگ جوانه و گلي سرمازدگی شکوفهتواند در نتیجهمی

  ).2005هوانگ و همکاران، (افزایش پیدا کند 

مشکل آن، از جمله مهمترین ي کنترل نسبتا عدم آشنایی باغداران با این بیماري، و همچنین نحوه

قاسمی، (عوامل افزایش خسارت و نابودي درختان بر اثر ابتلا به این بیماري گزارش شده است 

دار به سن درخت، رقم میزبان، نوع اندام علائم بیماري شانکر باکتریایی درختان میوه هسته). 1385

عملیات زراعی و شرایط محیطی بستگی  گر، نوع پایه، نوع منبع آلودگی،ي بیمارگیاهی آلوده، سویه
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شود، ها دیده نمیي این بیماري که همیشه مشهود نبوده و یا در تمامی میزباندارد، مهمترین مشخصه

  ).1995هاتینگ و همکاران، (ایجاد شانکر به همراه ترشح صمغ است 

دار رختان میوه هستهتواند عامل شانکر باکتریایی دمی Pseudomonas syringaeسه پاتوار گونه از 

  :باشد

1 . Pseudomonas syringae pv. syringae Van Hall که ممکن است عامل شانکر باکتریایی بر

  .دار باشدروي ارقام تجاري درختان میوه هسته

2.P. syringae pv. morsprunorum (Wormald) Young et al.  ،که بیشتر به درختان گیلاس

  .کندآلبالو و آلو حمله می

3. P. syringae pv. persicae  که باعث بیماري لکه برگی، شانکر، گموز هلو در فرانسه و زوال

  . )1381اشکان، (شود باکتریایی در شلیل، هلو و آلوي ژاپنی در نیوزلند می

میکرومتر و  7/0-2/1×5/1اي کشیده به ابعاد هاي گرم منفی و میلههر سه پاتوار جزء باکتري

 Pseudomonas syringae اکثر پاتوارهاي). 1382حمزه نژاد، (چند تاژك قطبی هستند  متحرك با دو یا

هاي گراد فلورسنت بوده و کلونیدرجه سانتی 26ساعت در دماي  72پس از گذشت  KB1در محیط 

ي کامل یا بریده بریده با سطح برآمده، یا فرورفته، صاف و درخشان که در اي شکل با حاشیهدایره

  ).1382حمزه نژاد، (کنند رسند، تولید میاي به نظر میر شیشهحضور نو

در توانایی ایجاد بیماري روي گیاهان مختلف و نوع علائم  Pseudomonas syringaeپاتوارهاي 

وجود این نوع تنوع فنوتیپی . ها، با همدیگر تفاوت دارندها و تولید فیتوتوکسینایجاد شده بر روي آن

است، بیانگر این  P. syringaeهاي ژنتیکی بین پاتوارهاي ده که ناشی از تفاوتو فیزیولوژیکی گستر

ها بتوان ي آنهاي فنوتیپی وجود ندارد که بوسیلهزایی و ویژگیاي بین بیمارياست که هیچ رابطه

                                                 
1 King B 
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به منظور  Pssي مطالعه). 1997وین گارت و ولکس، (پاتوارها را به سادگی از هم تفکیک کرد 

تمام . ي بین پاتوژن و میزبان حائز اهمیت استزا و همچنین درك رابطهتر عامل بیماريیقشناخت دق

هاي بالایی هستند هاي سرولوژیکی و بیوشیمیایی داراي شباهتبه لحاظ آزمون Pssهاي جدایه

 رسد که نوعی تخصص میزبانی و به دنبال آن، با این وجود، به نظر می)2005سیرویلري و همکاران، (

هاي بیوشیمیایی هاي مختلف این باکتري وجود داشته باشد که آزموننوعی تنوع ژنتیکی، بین جدایه

  ).1998کلرك و همکاران، (ها نیستند رایج، قادر به تشخیص آن

هاي گیاهی، انتخاب ارقام در انجام بهتر قرنطینه Pssي میزبانی ها و تعیین دامنهتوصیف تنوع جدایه

ي ارتباط ها و مطالعههاي جدایههاي اصلاحی و مهندسی ژنتیک، تشخیص گروهنامهبراي مقاومت، بر

  ).2003کاکو، (ها داراي اهمیت زیادي است بین آن

هاي بندي پروکاریوتهاي مولکولی، تشخیص و طبقهبا گسترش روز افزون استفاده از روش

هاي کاملا حفظ شده، نیمه حفظ الیبر اساس تو. زاي گیاهی دچار دگرگونی و تغییر شده استبیماري

هاي اند، که در تشخیص و تفکیک جدایهشده و کاملا متغیر باکتریایی، آغازگرهایی طراحی شده

- تفاوت ،ها، قابلیت این را دارد کهآنالیز مولکولی ژنوم باکتري). 1996هایوارد، (باکتریایی کاربرد دارند 

ها، انگشت نگاري اختصاصی با استفاده از ی از این روشاي را به خوبی مشخص کند، یکگونههاي زیر

ورسالوویک و (شود عنوان آغازگر استفاده میبه REPهاي که از توالی ،باشدمی rep-PCRروش 

ها طور طبیعی و دست نخورده در ژنوم باکتريکه به DNAهاي تکراري ، توالی)1991همکاران، 

-سه گروه از توالی. کار روند ژنومی به DNAگاهی براي تکثیر توانند به عنوان جایپراکنده هستند، می

ها وجود دارد که با طراحی آغازگرهایی بر در ژنوم باکتري REP, ERIC, BOXهاي نامهاي تکراري به

ارائه   ERIC-PCR, BOX-PCR, REP-PCRهایی تحت عنوانهاي تکراري پروتکولاساس این توالی

دست آمده از این گردد و الگوي ژنومی بهنواحی اختصاصی ژنوم میشده است، که منجر به تکثیر 
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گردد، که ژنوم اختصاصی جدایه می DNAهاي مختلف ها، باعث تولید و تمایز قطعاتی با اندازهروش

  ).1994لاوس و همکاران، (رود ي خاص بکار میبه عنوان بارکد براي هر جدایه

هاي وجود تخصص میزبانی و تنوع ژنتیکی در بین جدایهو امکان Pss با توجه به اهمیت باکتري 

-هاي بیوشیمیایی امکان پذیر نمیها با استفاده از روشجا که تفکیک و تمایز جدایهاین باکتري و از آن

، لذا، شناخت عامل بیماري، تعیین خصوصیات و تنوع فنوتیپی و )2007ویسنت و روبرتس، ( باشد

، rep-PCRهاي مولکولی به خصوص ها با استفاده از روشیکی جدایهشناسی و تعیین تنوع ژنتزیست

  .ي  تدابیر مناسب و کاربردي جهت کنترل این بیماري بسیار تاثیرگذار باشدتواند در ارائهمی

داران، یک چالش همیشگی براي باغداران و متخصصین شانکر باکتریایی هسته مدیریت بیماري

جا که بدون شناخت دقیق عامل بیماري، مدیریت مبارزه با از آن ست وتوسعه، به ویژه محققین بوده ا

شناسی آن مشکل خواهد بود، بررسی و شناخت دقیق هر عامل، از نکات مهم و ضروري در بیماري

لذا این تحقیق به منظور بررسی دقیق شناخت خصوصیات و تنوع ژنتیکی بین  آید،گیاهی به شمار می

خوي و (هاي خويدار در شهرستانامل شانکر باکتریایی درختان میوه هستهع Pssهاي باکتري جدایه

که نتایج حاصل از این تحقیق، و تبریز انجام پذیرفت، امید آن) پیامکشکسراي، مرند و (، مرند)فیرورق

  .کارهاي مناسب جهت مدیریت و کنترل بیماري موثر واقع گرددي راهبتواند در ارائه
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  داردرختان میوه هسته -1- 1

. ي بادامیان و جنس آلو هستندسرخیان، زیرخانوادهي گلدار متعلق به خانوادهدرختان میوه هسته

هاي زیادي این جنس بزرگ شامل هلو، شلیل، آلو، آلبالو، زردآلو، بادام، گیلاس، گوجه سبز و گونه

بومی مناطق معتدله هستند که براي شکستن رکود، به زمستان سرد نیاز  ،ب این محصولاتاغل. هستند

دار در سراسر دنیا پخش هاي درختان میوه هستهکه گونهجاییکنند، از آندارند و سالانه میوه تولید می

ن و اي و حتی آب و هواي محلی توسط کشاورزاهایی براي سازگاري با مناطق حاشیهاست، ژنوتیپ

ها اغلب ي آنشوند، میوهتعدادي از ارقام که به صورت محلی انتخاب می. محققان انتخاب شده است

هایی از دنیا هستند مناطق داراي زمستان ملایم شامل بخش. از نظر تجارتی کیفیت قابل قبولی ندارند

ها براي تولید ین محلباشند، شرایط آب و هوایی در ادارها میکه جزء مناطق بسیار مهم تولید هسته

  ).1389راحمی، (باشد آل میدارها ایدههسته

ي نمو بینند به مراحل اولیهدار در آن از سرما خسارت میهاي هستهي درختان میوهدمایی که جوانه

بینند حساس بوده و خسارت می c0 3 -2ها نیز اغلب به دماهاي بین ها و میوهگل. ها بستگی داردآن

با توجه به جمعیت روز افزون کشور و صادرات این محصولات به کشورهاي غربی ). 1389راحمی، (

ها و افزایش این محصولات برنامه ریزي ي باغي خلیج فارس ضروري است در جهت توسعهو حوزه

ها افزایش محصولات باغی، جلوگیري از خسارت عوامل اصولی صورت گیرد، یکی از این روش

  .باشدها میباغ زا و آفات دربیماري

  داربیماري شانکر باکتریایی درختان میوه هسته -2- 1

 Pseudomonas syringaeي پاتوارهاي مختلف دار بوسیلهشانکر باکتریایی درختان میوه هسته

دار به سن درخت، رقم میزبان، نوع علائم بیماري شانکر باکتریایی درختان میوه هسته. شودایجاد می


